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. BIOLOGICKA EVOLUCE 12

1.1. Nékteré systémy v ¢ase hromadi zmény, podléhaji evoluci.
1.2. Zivé systémy jsou pfedmétem zvlastniho typu evoluce, evoluce biologické.
1.3. Pro biologickou evoluci je charakteristicky vznik Gcelnych vlastnosti.
1.3.1. UCelnost nesmi byt zaméfiovana s Gcelovosti.
1.3.2. Divizna je zluta proto, aby pfilakala opylovace, nikoli proto, Ze obsahuje zluta barviva.
1.4. Uelné vlastnosti zivych systémi vznikaji plisobenim pfirozeného vybéru.
1.4.1. Preadaptace jsou biologické struktury ¢i vzorce chovéni, které vznikaly v jiném selek&nim kontextu,
nez ve kterém se pozdéji uplatnila jejich vyhodnost.
1.5. Mechanismus pfirozeného vybéru je zaloZen na nerovhomérném pfedavani alel pochézejicich od
jednotlivych individui do genofondu néasledujicich generaci.
1.6. Pfedmétem biologické evoluce se mohou stat pouze systémy dostatecné komplexni, obsahujici
vzajemné si konkurujici prvky schopné reprodukce, proménlivosti a dédi¢nosti.
1.6.1. Pfirozeny vybér mlize fungovat pouze u systémd obsahujicich reprodukujici se prvky.
1.6.2. Pfirozeny vybér vyzaduje, aby systémy obsahovaly prvky vykazujici proménlivost, schopnost
vytvaret varianty.
1.6.3. Prirozeny vybér je G¢inny pouze tehdy, jestlize proménlivost systémi je dédicna.
1.6.4. Pfirozeny vybé&r mize plsobit pouze na systémy, které si néjakym zptsobem vzajemné konkuruiji.
1.6.5. K biologické evoluci mize plsobenim pfirozeného vybéru dochazet pouze u systémi dostateéné
komplexnich.
1.7. Soubor vlastnosti ovliviiujicich Sance jedince pfedat své geny do genofondu nasledujicich generaci
oznacujeme terminem biologicka zdatnost.
1.7.1. Pfirozeny vybér a biologicka zdatnost nejsou definovany kruhem.
1.7.2. V nékterych pfipadech je vhodné rozliSovat inkluzivni a exkluzivni zdatnost.
1.8. Biologicka evoluce ma vétSinu znakl nahodného procesu.
1.9. Evoluce je oportunistickd a nedokaze planovat dopfedu.
1.10. Evoluce neoptimalizuje, ale zlepSuje, nenachazi globalni, ale jen lokalni optima.
1.11. Prlbéh biologické evoluce mize byt ovliviiovan existenci evoluénich prekazek.

II. PRIROZENY VYBER 22

11.1. Rozdil mezi pfirodnim a pfirozenym vybérem neni jen otazkou terminologie.

11.2. VeSkeré typy vybéru mohou existovat ve dvou zakladnich forméach, ve formé mékké a tvrdé.

11.2.1. Haldaneovo dilema se tyka pouze tvrdého vybéru.

115. Existence ra K selekce byla odvozena z terénnich pozorovani, teoretické pozadi celého jevu je vSak
zatim nejasné. '

IU.Nahodny vybér je také vybér a vede k selekci rychle se mnozicich jedincu.

11.5. Jestlize zdatnost nositeld urcité alely zavisi na jejich etnosti v populaci, hovofime o vybéru zavislém
na frekvenci.

11.6. Populacni genetika zpravidla studuje selekci na modelech panmiktické populace s neomezovanym
rlstem vystavené plsobeni tvrdé, na frekvenci nezavislé selekce.

11.6.1. Populacné genetické modely umoZziuji vypodist prib&h zmén frekvence dominantni, recesivni Gi

superdominantni alely.
[1.7.Stabilizujici, disruptivni a usmérnujici vybér ur€uji smér evoluce kvantitativniho znaku.
11.7.1.Stabilizujici vybér odstrafuje z populace jedince s extrémnimi hodnotami znaku.
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11.7.2. Disruptivni vybér odstrafuje z populace jedince sprumémymi hodnotami znaku.

11.7.3. Usmeéniujici vybér odstranuje z populace jedince s hodnotou znaku nachazejici se na jednon
z koncl distribuéni krivky.

11.8. Vybér vnitrodruhovy a mezidruhovy jsou dva zcela odliSné a vyznamem nesrovnatelné déje.

11.8.1. Nepfitomnost mezidruhové konkurence nesmi byt zamérnovana s absenci konkurence
vnitrodruhové.

['.8.2.Podle Urovné, na které vnitrodruhovy vybér operuje, miZeme rozliSit individualni, skupinovy,

pfibuzensky, pfipadné mezispoleCenstvovy vybér.

11.8.2.1.0bjektem a zakladni jednotkou individualniho vybéru je jedinec.

11.8.2.2. P¥i vybéru skupinovém mezi sebou soupefi populace.

11.8.2.2.1. Pseudoaltruistické chovani jedincl stejného biologického klonu neni produktem skupinovéhc

vybéru.
11.8.2.3. Pribuzensky vybér nelze zaménovat s vybérem skupinovym.
11.8.2.4. Konkurovat si mohou i celd spoleéenstva zZivocichl a rostlin, je v8ak pochybné, Ze by tatc
spole€enstva mohla fungovat jako subjekt biologické evoluce.
11.8.2.4.1. Gaia, biosféra planety Zemé&, nemize podléhat biologické evoluci, neni ji tedy moZnc
povazovat za Zivy organismus.

11.9. Vzajemna konkurence mezi rliznymi alelami stejného lokusu je zakladem teorie sobeckého genu.

11.9.1. Vznik socialniho hmyzu u blanokfidlych souvisi s jejich haplo-diploidnim systémem genetick
ureni pohlavi.

. MUTACE 34

111.1. Mutace jsou zdrojem evolucnich novinek.
111.2. Zmény v DNA je vhodné rozdélovat na mutace a poskozeni.
111.3. Mutacionismus byl pokladan za alternativu darwinismu.
111.4. Mutacionismus nedokaZe objasnit vyvoj adaptivnich znakd.
1115. Podle fyzikalni podstaty rozliSujeme bodové, fetézcové, chromosomové a genomové mutace.
1115.1. Bodové mutace rozdélujeme na transice, transverse, delece a inserce.
1115.2. V Usecich kédujicich proteiny rozezndvame mutace synonymni, se zménou smyslu a nesmysiné.
1115.3. Na Urovni DNA fetézcl rozliSujeme delece, duplikace, translokace a inverse.
1115.3.1. Inverse se mohou podilet na vytvofeni G¢inné mezidruhové bariéry.
111.5.3.2. Translokace velkého rozsahu se mohou projevit jako chromozémové mutace a mohou zménit
karyotyp jedince.
111.5.4. Vlivem poruch v buné&tném déleni mohou vznikat genomové mutace, t. mutace na udrovni
chromosomU & chromosomalnich sad.
1115.4.1. Polyploidizace napoméaha hybridizacni spedaci.
1116. Podle vlivu na fitness organismu muiZeme rozliSovat mutace pozitivni, negativni a selekéné
neutralni.
111.7. Podle pfi¢iny vzniku rozliSujeme mutace spontanni a indukované.
111.8. Evoluce patrné optimalizovala frekvenci spontannich mutaci.
111.9. Mista vyskytu mutaci nejsou v fetézci DNA rozlozena rovhomeérneé.
111.10. Fluktuacni testy ukazuji, Zze mutace vznikaji ndhodné, nikoli cilené.
111.11. U nékterych organism{ existuji mechanismy umoZziujici mutovat cilené.
111.12. Samotnad moznost cilenych mutaci by jeSté nepostaCovala k existenci lamarckistické evoluce.
11112.1. Prvni pfekazka lamarckistické evoluce - nemoznost zpétného toku genetické informace od
proteini do DNA.
111.12.2. Druha prekazka - weismanovska bariéra mezi germinaini a somatickou lini.
111.L12.2.1. Retroviry mohou naruSovat weismanovskou bariéru.
111.12.3. Treti pfekazka - geneticka informace neni planek, popis struktury, ale navod (na ontogenezi).
111.13. Kromé& mikromutaci existuji i makromutace, jejich evolu¢ni vyznam vsak nelze pfecernovat.
111.14. Lysenkistické pfeskoky jednoho druhu ve druhy patrné neexistuji a jisté nehraji vyznamnéjsi tlohu
v evoluci.
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IV. GENETICKY POSUN 45

IV.1. Ke zménadm ve frekvencich jednotlivych alel v genofondu populace mize dochazet vlivem

genetickym posunem.

IV.2. V konecné velkych populacich vede geneticky posun «k fixaci nékterych alel.

IV.2.1. Po rozdé&leni velké populace na fadu populaci mensich stoupa pocet homozygotd.

IV.2.2. V dlsledku poklesu velikosti populace dochazi k poklesu genetického polymorfismu.

IV.2.2.1. Z hlediska sniZzeni polymorfismu je vyznamnéjsi dlouhodoby mirny pokles velikosti populace.

nez pokles vyrazngjsi, ale kratkodoby -nez efekt hrdla lahve.

IV.2.3. Migrace dokaze velmi G¢inné omezit vliv genetického posunu.

IV.3. Pravdépodobnost fixace uréité alely je urena jeji plvodni frekvenci v populaci.

IV.3.1. O osudu nové mutace rozhoduje v prvni fadé nahoda.

IV.3.2. Primérna doba nutna k fixaci mutace genetickym posunem je pfimo umérna efektivni velikosti
populace.

IV.3.2.1. Efektivni velikost populace zavisi napfiklad na podilu samcl a samic v populaci, na kolisani

velikosti populace v Case a na dalSich faktorech.

IV.3.3. Frekvence fixaci mutaci v Case nezalezi na velikosti populace, nebot je nepfimo Umérna
prdmérné dobé fixace mutace a zaroven piimo Umérna celkovému podtu nové vznikajicich
mutaci v populaci.

IV.3.3.1. Kumulace neutralnich mutaci v pribéhu fylogeneze mize slouzit jako molekularni hodiny

dovolujici biologlm datovat jednotlivé udalosti fylogeneze.

IV.4. V malych populacich rozhoduje o osudu mutace spiSe geneticky posun nez selekce.

IV.5. Teorie neutralni evoluce ma klicovy vyznam pro metodiku poznavani jednoho aspektu biologické

evoluce, tj. kladogeneze.

V. MOLEKULARNI TAH 54

V.1. Uginkem molekularnino tahu dochazi k posuniim ve frekvenci i takovych alel, které se nijak
neprojevuji na fenotypu a evolu¢ni zdatnosti jedince.

V.1.1. Sobecka DNA je nazev pro ty Useky DNA, které se v genofondu Sifi vyhradné uc€inkem

molekularniho tahu.
V.1.1.1. Pojem Sobeckd DNA se nesmi zamé&novat s pojmem Sobecky gen, ani s jiz pfibuzné&jSim
pojmem Ultrasobecky gen.

V.2. Mechanismy molekularniho tahu zahrnuji genovou konverzi, nelegitimni rekombinaci a sklouznuti
nukleotidového Fetézce.

V.2.1. Pii genové konverzi se pfeménuje jedna alela v alelu jinou.

V.2.2. V disledku nelegitimni rekombinace Gasto dochazi ke zmnoZovani uréitych sekvenci v DNA.

V.2.3. Ke zmnozovani mlze dochazet i mechanismem sklouznuti nukleotidového fetézce.

V.3. Nejnapadnéji se projevuje pusobeni molekularniho tahu v evoluci repetitivnich sekvenci
u pfibuznych druhd.

V.4. Zmény genomu vyvolavané molekularnim tahem mohou postihovat sou¢asné mnoho jedincl
v populaci.

V.5. Je mozné, Ze v zaCatcich biologické evoluce se uplatrioval molekularni tah daleko vice nez dnes.

VI. POLYMORFISMUS 58

VI.1. Teprve moderni metody molekularni genetiky nam umoznily studovat monomorfni geny.

VI.2. Prakticky viechny geny se vyskytuji v populaci v mnoha variantach, vétsina rozdilll mezi variantami
pfipada na vrub neutralnich mutaci.

VI.3. Existuji dva zékladni typy polymorfismu.

VI.4. Polymorfismus druhého typu miZe byt udrzovan v populaci pouze specifickymi mechanismy.

VL.5. Selekce proti recesivnim alelam je velmi neefektivni.

VI.6. Selekce ve prospéch hetérozygott, napfiklad v disledku superdominance, mize trvale udrZovat
v populaci polymorfismus.
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VI.6.1. Gen pro srpkovou anémii je udrzovan ve vysoké frekvenci v nékterych lidskych populacich pravé
mechanismem selekce ve prospéch heterozygotd.
VI.7. Polymorfismus mlze byt udrzovan mechanismem selekce zavislé na frekvenci, jestlize selekéni
hodnota ur€ité alely negativné koreluje s jeji frekvenci.
VI.7.1. Polymorfismus MHC antigent je udrZzovan mechanismem selekce zavislé na frekvenci, nikoli
selekci ve prospéch heterozygotd.
VI.8. K udrZzovani polymorfismu mdze vyznamné pfispivat i cyklickd selekce, stfidani protichldnych
selekénich tlakd.
VI.9. Velka ¢ast polymorfismu je patrné v populaci uchovavana v disledku nejriiznéjsich epistatickych
interakci.

VII. VZNIK ZIVYCH SYSTEMU 63

VII.1. Protobiologie je véda o vzniku Zivych systémi ze systémd nezivych.
VIl.2. SouCasné zivé organismy jsou zaloZeny na jednotném organizanim principu.
VII.3. Existuji Ctyfi zakladni alternativy vzniku stavajiciho obecného organizacniho principu.
VII.3.1. Na pocatku mohly byt systémy obsahujici proteiny, nikoli nukleové kyseliny.
VII.3.1.1. Koacervaty mohou vykazovat rist a metabolismus, jedna se v3ak pouze o uréité analogie
pfisludnych biologickych procesu.
VI11.3.1.2. Mikrosféry vykazuji enzymatické aktivity, nikoli vSak reprodukci a dédi¢nost, nemohou se tedy
stat subjektem biologické evoluce.
VII.3.1.3. Modely hypercykll ukazuji, Ze vznik prostorové vymezenych struktur nemusi byt nutnou
podminkou fungovani biologické evoluce.
VI11.3.2. Na pocatku mohly byt systémy obsahujici nukleové kyseliny, nikoli proteiny.
VII.3.2.1. Ribozymy a koenzymy mohou byt relikty z obdobi "Zivota bez protein(", z doby, kdy nukleové
kyseliny vykonavaly vSechny biologické, tedy i katalytické funkce.
VII.3.3. Na pocatku mohl byt geneticky kéd (a koevoluce systému protein-nukleova kyselina).
VII.3.3.1. Dnesni geneticky kod mohl vzniknout v disledku unikatni vysoce nepravdépodobné nahodné
udalosti.
VI11.3.3.2. Geneticky kod by mohl byt i produktem rozumné bytosti.
VI11.3.3.3. Existuji doklady svédcici pro postupny vyvoj genetického kodu.
VI11.3.3.3.1. Aminokyseliny syntetizované spolecnymi biochemickymi drahami jsou vétSinou koédovany
podobnymi triplety nukleotidd.
VI1.3.3.3.2. Nékteré fyzikalné chemické vlastnosti aminokyselin koreluji s vlastnostmi tripletd, které je
koduii.
VII1.3.3.3.3. Skutecnost, Ze podobné aminokyseliny jsou kédovany podobnymi triplety, mdize byt adaptaci
proti drastickym zménam struktury bilkovin v dlsledku mutaci.
VII.3.4. PGvodné mohly byt organismy zaloZeny na zcela jiném organizaénim principu.

Vili. EVOLUCE GENU 70

VIIl.1. Kazdy gen vznikd z genu.
VIII.2. Nové geny vznikaji z nadbyteénych kopii genll &i z postradatelnych gent starych.
VIII.3. Nadbyte€na kopie genu vznika zpravidla genovou & genomovou duplikaci.
VIII.4. Diploidni organismy obsahuji vSechny geny minimalné ve dvou kopiich, mechanismus vzniku
nového genu z jedné z kopii je vSak ponékud komplikovany.
VIil.5. Nové geny mohou vznikat mechanismem mezidruhového prenosu gend.
VIil.6. Mnohé geny vykazuji vnitrni periodicitu v dlsledku pfitomnosti mnohonasobnych tandemovych
repetici kratkych sekvenénich motiv.
VIil.6.1. Existence vnitini periodicity by mohla odraZet ptvodni mechanismus replikace nukleové
kyseliny fungujici pfed vznikem genetického kédu.
VIII.6.2. Sekvence opakujicich se motivl odrazeji nékteré vliastnosti genetického kodu, vznikaly tedy asi
az po vytvofeni dnesniho proteosyntetického aparatu.
VIil.6.2.1. Vnitini periodicita miZe byt obranou proti ¢astému vyskytu terminaénich kodénd.
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VIII.6.2.2. Vnitini periodicita umoziiuje vznik novych gendi mechanismem posunu ¢teciho ramce.
VIil.6.2.3. Skutecnost, Ze pocet nukleotid(l v opakujicim se motivu nebyva délitelnym tfemi, umoZziuje
obnovu struktury proteinu po posunové mutaci.
VIil.6.2.4. Sekvence né&kterych motivi brani nAhodnému zahajovani transkripce DNA mimo oblasti gen(.
VIII.6.2.5. Nerovnomérné pouzivani jednotlivych synonymnich kodond pro uréitou aminokyselinu mdze
byt disledkem existence vnitini periodicity.
VIil.6.3. Vnitfni periodicita genll mdze vznikat druhotné jako disledek plisobeni molekularniho tahu.
VIil.7. Geny se skladaji z oblasti exond a intrond.
VIil.7.1. Absence intronl v genech prokaryot nijak nevypovida o evolu¢nim stafi téchto struktur.
VIil.7.2. Vé&tSina hypotéz o plvodu intronl pfedpoklada, Ze byly vioZeny do plvodné souvislych genl
az dodatecné.
VIil.7.2.1. Introny mohou byt genomovymi parazity typu transpozomu ¢&i viru.
VII.7.2.2. Pfitomnost intronl v genech mizZe zvySovat evoluéni potencial organismu.
VII.7.2.3. Pfitomnost intrond miZe souviset s existenci histon v eukaryotické burice.
VIil.7.2.4. Introny by mohly umoznovat detekci, pripadné i reparaci mutaci v exonech.
VIil.7.3. Vnitini periodicita genll pfesahujici hranice mezi introny a exony by mohla svédgit spise ve
prospéch soucasného evoluéniho vzniku obou sloZzek dnesnich gend.

IX. EVOLUCE POHLAVNIHO ROZMNOZOVANI 80

IX.1. U sou€asnych organisml pohlavni rozmnoZovani zdaleka previada.

IX.2. Pohlavni rozmnozovani s sebou pfinasi fadu nevyhod a rizik.

IX.2.1. UdrZzovani aparatu pro pohlavni rozmnozovani je zalezitost evolucné nakladna.

IX.2.2. Populace nepohlavné se rozmnoZujicich jedinci nebo hermafroditli by se mohla mnozit dvakrat
rychleji neZ populace gonochoristd.

IX.2.3. Partenogenetickd samice prfedava potomstvu dvojnasobné mnoZstvi svych gend.

IX.2.4. Pii pohlavnim rozmnoZovani dochazi k rozpadu osvédéenych kombinaci gend.

IX.2.5. Vyhledavani pohlavniho partnera je pro mnohé organismy zalezitost energeticky Ci Casové
narocnd a €asto i znacné riskantni.

IX.2.6. Pohlavni rozmnozovani vystavuje organismy riziku parazitace.

IX.2.7. Populace pohlavné se mnozicich jedincll vymrou, jestlize jejich hustota poklesne pod urcitou
hranici.

IX.3. Existuji tfi zakladni typy hypotéz vysvétlujicich vznik a pretrvavani pohlavniho rozmnozovani.

IX.3.1. Mnohé hypotézy uvazuji o pohlavnim rozmnozovani jako o mechanismu zvySujicim evolu¢ni
potencial druhu.

IX.3.1.1. Hypotéza uvaZzujici o pohlavnim rozmnozovani jako zdroji evolu¢ni proménlivosti je jiz

prekonana.

IX.3.1.2. Pohlavni rozmnozovani napomahéa udrzovat polymorfismu v populaci.

1X.3.1.3. Diploidni stav genomu je podminén prfitomnosti pohlavniho rozmnozovani.

1X.3.1.3.1. Diploidie urychluje evoluci novych gend.

1X.3.1.3.2. Diploidie se podili na uchovavani vnitropopulacniho a vnitrodruhového polymorfismu.

1X.3.1.3.3. Diploidie mohla sehrat vyznamnou ulohu pfi vzniku mnohobunécZnosti.

IX.3.1.4. Pohlavni rozmnoZovani umoZznuje souCasnou selekci ve prospéch dvou mutaci.

IX.3.1.5. Pohlavni rozmnoZovani Gzce souvisi se vznikem fenoménu biologického druhu.

IX.3.1.5.1. Existence distinktnich druh( se pozitivnhé projevuje na tempu evoluce.

IX.3.2. SkuteCnost, ze v ramci pohlavné se rozmnozujiciho druhu nepfevladnou parthenogeneticti
mutanti naznacuje, Zze pohlavni rozmnozovani je vyhodné i z hlediska jedince.

1X.3.2.1. Pohlavni rozmnoZovani mize byt dilezitym mechanismem reparace mutaci.

1X.3.2.1.1. Prototypem reparacniho procesu je komplementace virll se segmentovanym genomem.

1X.3.2.1.2. Pfitomnost dvou genovych sad pochazejicich od dvou individui umoZiuje zygoté rozpoznat,

ve kterém z komplementarnich fetézcl doslo k mutaci.
1X.3.2.1.2.1. Mnozi jednobuné&c&ni vyZaduji alespon jednou za €as pferusit sérii nepohlavniho mnoZeni
pohlavnim cyklem, nemaji-li jejich populace zdegenerovat a vyhynout.
1X.3.2.1.2.2. Absence pohlavniho rozmnoZovani a s nim spojené reparace mlZe byt pfi¢inou starnuti
klond somatickych bun&k u mnohobunéénych organism.
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iX.3.2.2. Pohlavni rozmnoZovani mlze zvySovat inklusivni zdatnost jedince.
IX.3.2.2.1. Hypotéza Vlastniho pokoje predpoklada, ze polymorfismus v potomstvu omezuje kompetici
mezi sourozenci.
IX.3.2.2.2. Hypotéza Loterie predpokladd, Ze mezi polymorfnim potomstvem se pro kazdé
mikrostanovisté najde jedinec se zvlasté vhodnym fenotypem.

IX.3.2.2.3. Hypotéza negativni dédi¢nosti zdatnosti poukazuje na skutecnost, Ze za urcitych podminek
je vyhodné se co nejvice lisit od svych rodica.

IX.3.3. Pohlavni rozmnozovani mize v pribéhu evoluce vzniknout, aniz by pfinaSelo organismdm

jakoukoli vyhodu.

1X.3.3.1. Pohlavni rozmnoZovani miZze byt adaptivni z hlediska sobeckého genu nebo parazita.

1X.3.3.2. Vzniku nepohlavné se rozmnoZujicich druhl uvnitf druhl rozmnoZujicich se pohlavné mize
branit pfitomnost evolu¢nich omezeni.

1X.3.3.3. Pohlavni rozmnoZovani mlze byt jednosmérnou evoluéni pasti.

X. EVOLUCNI DUSLEDKY VZNIKU SEXUALITY 93

X.1. Vznik pohlavniho rozmnoZzovani je provazen vznikem funkcni anizogamie, diferenciaci gamet na
jednotlivé rozmnozovaci typy.
X.1.1. Vznik rozmnoZovacich typ( je zjevné vyhodny z hlediska druhu, neni v3ak jasné, jakou vyhodu
pfinasi jedinci.
X.1.1.1. Existence rozmnoZovacich typtl mlZze zvySovat inklusivni zdatnost jedince.
X.1.1.2. Existence rozmnoZovacich typd miZe souviset s nutnosti molekularniho rozpoznavani
pfislusnikll stejného druhu mechanismem klice a zamku.
X.2. DalSim krokem evoluce sexuality je vznik morfologické anizogamie, diferenciace pohlavnich bunék
na mikrogamety a makrogamety.
X.2.1. Morfologickd anisogamie mize byt vysledkem soucasného plsobeni dvou protichldnych
selekénich tlakd.
X.2.2. Morfologické& anisogamie mliZze byt obranou proti Sifeni cytoplasmatickych ultrasobeckych gend.
X.3. U mnohobunécnych existuje cyklus stfidani faze gamety a faze mnohobunécného organismu; jak
mezi mnohobunéénymi jedinci tak mezi gametami mize dochazet k pfirozenému vybéru.
X.3.1. Mnohobunécny organismus se patrné vétSinou snazi zabranit mezigametické selekci.
X.3.2. Hypotéza Arény predpoklada, Ze u nékterych druhll samice vytvali podminky pro co
nejefektivnéjsi fungovani mezigametické selekce.
X.4, Moznost oddélené produkce mikrogamet a makrogamet vytvari u mnohobuné&énych organismi
predpoklady ke vzniku gonochorismu.
X.5. Pomér poc¢tu mladat samciho a sami¢iho pohlavi se napadné €asto blizi hodnoté jedna.
X.5.1. Pomér samcl a samic | : 1 je vyhodny z hlediska efektivnosti procesl genetické rekombinace.
X.5.2. Pomér | : 1 se nejspi$ ustavuje pdsobenim individualniho nikoli skupinového ¢ mezidruhového
vybéru.
X.5.3. Pro organismus mize byt vyhodné urCovat si pomér syntl a dcer v potomstvu podle momentalni
situace.
X.6. Pohlavi jedince je vétSinou urceno geneticky.
X.6.1. Pohlavni chromosomy nesou velmi malo funkénich gentl, miZe to byt obrana proti uréité kategorii
gend-psancd.
X.7. Produkce makrogamet je nakladnéjSi nez produkce mikrogamet, coz ma fadu zajimavych
evoluénich dusledka.
X.7.1. Na relativné snadno nahraditelnych samcich si pfiroda mdze testovat evoluéni novinky.
X.7.2. Nakladnost produkce makrogamet preduréuje samice do role K-stratégd.
X.8. Mezi prisludniky stejného druhu dochazi k mezipohlavni a vnitropohlavni kompetici, evolu¢ni
vysledek této kompetice ndAm umoznuje odhadnout teorie her.
X.8.1. K mezipohlavni kompetici dochazi €asto pfi rozdélovani energie vklddané do péce o potomstvo.
X.8.1.1. Samice muiZe vyrovnavat nevyhodu nakladnosti produkce makrogamet prodluzovanim
predkopulacni faze rozmnoZzovani.
X.8.1.2. Hypotéza Sexy synl poukazuje na sloZitost vyb&ru optimalni rozmnoZovaci strategie.
X.8.1.3. Manzelska nevéra je Gc¢innou a Casto vyuzivanou strategii v mezipohlavnich konfliktech.
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X.8.1.4. Bruceové efekt je patrné vysledkem mezipohlavniho konfliktu.
X.8.1.5. Pohlavni promiskuita mize byt za uréitych podminek vyhodnou strategii jak pro samce, tak i
pro samice.
X.8.1.5.1. Promiskuita miZe byt i dlsledkem ovlivnéni chovani hostitele sexualné prenasenym
parazitem.
X.8.2. Extrémni pripady mezipohlavnich konfliktli nastavaji u haplo-diploidnich organismu.

Xl. POHLAVNI VYBER 108

XI.1. PGsobenim pohlavniho vybéru jsou selektovani jedinci s vétsi sexualni zdatnosti.

X1.2. Kompetice mize mit formu vice ¢i méné ritualizovaného boje nebo vice ¢i méné pasivniho
podrobovani se vybéru provadénému prislusniky druhého pohlavi.

X1.3. PUsobenim pohlavniho vybéru mohou vznikat morfologické struktury nebo etologické vzorce
chovani snizujici Zivotaschopnost svého nositele.

XI.3.1. Druhy s vyraznéjSim pohlavnim dimorfismem vykazuji vétSi mortalitu samc(.

XI.3.2. Negativni vliv druhotnych pohlavnich znak( na Zivotaschopnost jedince mlzZe byt disledkem
setrvacnosti pohlavniho vybéru.

X1.3.3. Hypotézy Dobrych genl predpokladaji, Ze preference nositelli vyraznych druhotnych pohlavnich
znakil je pro samice vyhodna.

X1.3.3.1. Pro samici mlZe byt za urCitych podminek vyhodné si vybirat sexualniho partnera

handicapovaného pfitomnosti nevyhodnych druhotnych pohlavnich znakd.
X1.3.3.2. Druhotné pohlavni znaky by mohly fungovat jako indikatory zdravotniho stavu jedince.



